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Estrategia de Implementacion de la Sociedad Espainola

de Farmacogenética y Farmacogendmica:

Recomendaciones de los Grupos de Trabajo para HLA-

B*57:01 y la prescripcion de abacavir.

Documento suplementario 1: tutorial para la definicidon de subalelos de HLA-B*57 por

secuenciacion.

Este documento pretende facilitar la identificacién de alelos para el gen HLA-B tras su
secuenciacién. Las coordenadas gendmicas de las secuencias de referencia que se muestran a
continuacién son: hg38.chr6:31356250-31356449 y hg19.chr6:31324027-31324226.

HLA-B*57:01:01:01:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATGACCAGTCCGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

HLA-B *57:09:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATAACCAGTACGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGAGGCGGAGCA

HLA-B *57:04:01:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGTATGACCAGGACGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

HLA-B *57:05:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGAGGATGTATGGCTGCGACCTGGGGCCCGACGGGCGCCT
CCTCCGCGGGTATAACCAGTACGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGACC
TGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGLGGC
CCGTGTGGCGGAGCA
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* HLA-B *57:08:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATGACCAGTCCGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

* HLA-B *57:03:01:01:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATAACCAGTACGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

* HLA-B *57:02:01:01:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATAACCAGTACGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCACCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

* HLA-B *57:06:

GGGCCAGGGTCTCACATCATCCAGGTGATGTATGGCTGCGACGTGGGGCCGGACGGGCGCC
TCCTCCGCGGGCATGACCAGTCCGCCTACGACGGCAAGGATTACATCGCCCTGAACGAGGAC
CTGAGCTCCTGGACCGCGGCGGACACGGCGGCTCAGATCATCCAGCGCAAGTGGGAGGCGG
CCCGTGTGGCGGAGCA

En la Figura 1, aparecen alineados los ocho subalelos de HLA-B*57 indicados mas arriba
(adaptacién de Martin et al., 2015 [1]). Para la correcta definicidn de los mismos, se debe usar
comparar las secuencias recogidas en la Figura 1 con los resultados de secuenciacion
obtenidos.

Referencias:

[1] A.M. Martin, D. Nolan, S. Mallal, HLA-B*5701 typing by sequence-specific amplification:
validation and comparison with sequence-based typing, Tissue Antigens. 65 (2005) 571-
574. https://doi.org/10.1111/j.1399-0039.2005.00401 .x.



T@%%%M
B*57:01:01:01 GGGCCAG |GGT CTCACATCAT CCAGGTGATG TATGGCTGCG ACGTGGGGCC GGACGGGCGC CTCCTCCGCG GGCATGACCA GTCCGCCTAC GACGGCAAGG
BXAS 7026101510 T e |
BRSO S0 0
B*57:04:01 = 00—=—=———- |mmm e mmmmmm e m—mmm —m—m—————— ————————— —————— ———————— —— o T
B*57:05 === ===———-
B*57:06 = 0——=——=-

B*57:08 ——————= e
B*57:09  ——————= [ m == s e e o A-——- - Am——m—mm —m—mmm———o

B*57:01:01:01 ATTACATCGC CCTGAACGAG GACCTGAGCT CCTGGACCGC GGCGGACACG GCGGCTCAGA TCACCCAGCG CAAGTGGGAG GCGGCCCGTG TGGCGGAGCA
B*57:02:01:01 —mmmmmmmm e oo o e e e e e s o
B /=10 8 0 1 O | S i i i e e
B*57:04:01 mmmmmm o o e e e e e e e o
B*57:05 A e e et
B*57:06 mmmmmm o e o e e e - e
B*57:08 0 o—memmmmmmm— e e e e e e —ee e —eee————ee ——————— o
B*57:09 = —memmmmmmm— e e e e e e —emme—e—ee —e—eeeeeee A-———————-

Figura 1. Alineamiento de ocho subalelos de HLA-B*57.

El alineamiento de los alelos fue obtenido en https://www.ebi.ac.uk/cgi-bin/ipd/imgt/hla/align.cgi utilizando HLA-B*57:01:01:01 como referencia. Para el
resto de alelos, se muestran Unicamente los nucleétidos distintos a la secuencia de referencia, indicdndose “-” para el resto de posiciones.

Coordenadas:
Desde chr6:31324226/hg19 hasta chr6:31324027.

Desde chr6:31356250/hg38 hasta chr6:31356449/hg38.



